STIC-Biotech/ChemLib 



.From: Fredman, Jeffrey 

^Sent: Thursday, June 05, 2003 3:04 PM 

.To: r STIC-Biotech/ChemLib / 

/ *Cc: i Kaushal, Sumesh - f / 

Subject: 7FW: 09/734672: / Sequence search » Please RUSH «\ 

PLEASE RUSH/ 
I Approve. 
Jeff Fredman 

— Original Message--- 

Fr m: ; Kaushal, Sumesh j 

Sent: Thursday, June 05, 2003 2:25 PM 

T : Fredman, Jeffrey 

Subject: 09/734672: Sequence search » Please RUSH << 

Rush SEQ search requested (an amendment due this biweek) 



09/734672: Sequence search 

Title: CODING SEQUENCES OF THE HUMAN BRCA1 GENE 
Please search only in Commercial database (not pending files) 



SEQ ED NO: 1 , yO 

SEQ ED NO: 3 az m 

Priority date: 02/12/1995 ^\ c!n CD 



thanks \ : 

f CM1 12A07 AU1636 
Ph: 703-305-6838/ 

Mail Box: 11 El 2 



^ TYPE OF SEARCH: • VENDOR/COST (where applic.) 

Searcher: NA Sequences:: STN: 

Phone: AA Sequences: DIALOG: 



Location: ; Structures: Questel/Orbit:, 

Date Picked Up: Bibliographic: DRLink: 



Date Completed: Litigation: Lexis/Nexis: 

Searcher Prep/Review: Full text: Sequence Sys.:_ 

Clerical: Patent Family: WWW/Internet:_ 

Online time: • Other: ; Other (specify):. 



J Blast 2 Sequences results 



PubMed Entrez BLAST OMIM 

t 

BLAST 2 SEQUENCES RESULTS VERSION BLASTN 2.2.5 [Nov-16-2002] 
Match:p j Mismatch: \ 



gap open: |5 | gap extension: | 2 j 
x_dropoff: [50 J expect:|l0 00j wor dsize: |11 I Filter E I Align 



Taxonomy 



Structure 



Sequence 1 gi 3966817 Sequence 1 from patent US 5750400 Length 571 1 (1 571 1) 
* Sequence 2 gi 3966818 Sequence 3 from patent US 5750400 Length 571 1 (1 .. 571 1) 

2 




NOTE: The statistics (bitscore and expect value) is calculated based on the size of nr database 

NOTE: If protein translation is reversed, please repeat the search with reverse strand of the query sequence 

Score = 1.089e+04 bits (5663), Expect = 0.0 
Identities = 5690/5711 (99%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 1 agctcgctgagacttcctggaccccgcaccaggctgtggggtttctcagataactgggcc 60 

I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1 agctcgctgagacttcctggaccccgcaccaggctgtggggtttctcagataactgggcc 60 



Query : 61 cctgcgctcaggaggccttcaccctctgctctgggtaaagttcattggaacagaaagaaa 
I I I I i I I I I I H I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I i ! I I I I I I I I I M I 
Sbjct : 61 cctgcgctcaggaggccttcaccctctgctctgggtaaagttcattggaacagaaagaaa 



120 



120 



Query: 121 tggatttatctgctcttcgcgttgaagaagtacaaaatgtcattaatgctatgcagaaaa 180 

I I I I I I ! t I I I I I I I t ! I ! ! I I I I I ! I ! II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 121 tggatttatctgctcttcgcgttgaagaagtacaaaatgtcattaatgctatgcagaaaa 180 

Query: 181 tcttagagtgtcccatctgtctggagttgatcaaggaacctgtctccacaaagtgtgacc 240 

( I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I | ! | I | I | | | | | | | | M I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 181 tcttagagtgtcccatctgtctggagttgatcaaggaacctgtctccacaaagtgtgacc 240 

Query: 241 acatattttgcaaattttgcatgctgaaacttctcaaccagaagaaagggccttcacagt 300 

I I I I I I I I I I M I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I M I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct: 241 acatattttgcaaattttgcatgctgaaacttctcaaccagaagaaagggccttcacagt 300 

Query: 301 gtcctttatgtaagaatgatataaccaaaaggagcctacaagaaagtacgagatttagtc 360 

I I I I I I I I f I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I i I I I 1 I I I I I I I I | | M I I I I I I I I i I I I 
Sbjct: 301 gtcctttatgtaagaatgatataaccaaaaggagcctacaagaaagtacgagatttagtc 360 



Query: 361 aacttgttgaagagctattgaaaatcatttgtgcttttcagcttgacacaggtttggagt 420 

! M t I I I I II I II I I I I I 1 I I I I I I I I I I 1 | | | | | | | | | | | | | | | | | M | | | | | | | M | | 
Sbjct: 361 aacttgttgaagagctattgaaaatcatttgtgcttttcagcttgacacaggtttggagt 420 



Query: 421 atgcaaacagctataattttg aaaggaaaataactctcctgaacatctaaaagatg 4 
; I (! I I I I i i I I I I I I I I I I I t I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I M I t I I I t I 

Sbjct: 421 atgcaaacagctataattttgcaaaaaaggaaaataactctcctgaacatctaaaagatg 480 

Query: 481 aagtttctatcatccaaagtatgggctacagaaaccgtgccaaaagacttctacagagtg 540 

I I I I 1 I I I I I I I I I I ! I I I I 1 I I I ! I I I I I I I I I I I I I ! i I I I I j I I I I I I I I I I I ! I I I 
.Sbjct: 481 aagtttctatcatccaaagtatgggctacagaaaccgtgccaaaagacttctacagagtg 540 

Query:' 541 aacccgaaaatccttccttgcaggaaaccagtctcagtgtccaactctctaaccttggaa 600 

I I I I I I I I I I II I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 541 aacccgaaaatccttccttgcaggaaaccagtctcagtgtccaactctctaaccttggaa 600 

Query: 601 ctgtgagaactctgaggacaaagcagcggatacaacctcaaaagacgtctgtctacattg 660 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I ! I I II I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 601 ctgtgagaactctgaggacaaagcagcggatacaacctcaaaagacgtctgtctacattg 660 

Query: 661 aattgggatctgattcttctgaagataccgttaataaggcaacttattgcagtgtgggag 720 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 
Sbjct: 661 aattgggatctgattcttctgaagataccgttaataaggcaacttattgcagtgtgggag 720 

Query: 721 atcaagaattgttacaaatcacccctcaaggaaccagggatgaaatcagtttggattctg 780 

IS I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I II I I I I I I I I I I I I I I I If I I I I I I I 
Sbjct: 721 atcaagaattgttacaaatcacccctcaaggaaccagggatgaaatcagtttggattctg 780 

Query: 781 caaaaaaggctgcttgtgaattttctgagacggatgtaacaaatactgaacatcatcaac 840 

I f I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I ! M I I I I I M I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I 
Sbjct: 781 caaaaaaggctgcttgtgaattttctgagacggatgtaacaaatactgaacatcatcaac 840 

Query: 841 ccagtaataatgatttgaacaccactgagaagcgtgcagctgagaggcatccagaaaagt 900 

I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 841 ccagtaataatgatttgaacaccactgagaagcgtgcagctgagaggcatccagaaaagt 900 

Query: 901 atcagggtagttctgtttcaaacttgcatgtggagccatgtggcacaaatactcatgcca 960 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 901 atcagggtagttctgtttcaaacttgcatgtggagccatgtggcacaaatactcatgcca 960 

Query: 961 gctcattacagcatgagaacagcagtttattactcactaaagacagaatgaatgtagaaa 1020 

I I I 1 I I I I I I II I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I ! I t i I I I I I I I I ! II I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 961 gctcattacagcatgagaacagcagtttattactcactaaagacagaatgaatgtagaaa 1020 

Query: 1021 aggctgaattctgtaataaaagcaaacagcctggcttagcaaggagccaacataacagat 1080 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 ! I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1021 aggctgaattctgtaataaaagcaaacagcctggcttagcaaggagccaacataacagat 1080 

Query: 1081 gggctggaagtaaggaaacatgtaatgataggcggactcccagcacagnnnnnnnggtag 1140 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1081 gggctggaagtaaggaaacatgtaatgataggcggactcccagcacagaaaaaaaggtag 1140 

Query: 1141 atctgaatgctgatcccctgtgtgagagaaaagaatggaataagcagaaactgccatgct 1200 

I I I I I I II I I I I I I I I I I I I \ I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! M I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1141 atctgaatgctgatcccctgtgtgagagaaaagaatggaataagcagaaactgccatgct 1200 

Query: 1201 cagagaatcctagagatactgaagatgttccttggataacactaaatagcagcattcaga 1260 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I M I I I I I 
Sbjct: 1201 cagagaatcctagagatactgaagatgttccttggataacactaaatagcagcattcaga 1260 

Query: 1261 aagttaatgagtggttttccagaagtgatgaactgttaggttctgatgactcacatgatg 1320 

I I I 11 I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1261 aagttaatgagtggttttccagaagtgatgaactgttaggttctgatgactcacatgatg 1320 

Query: 1321 gggagtctgaatcaaatgccaaagtagctgatgtattggacgttctaaatgaggtagatg 1380 

I I I II I I f I I I I M I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | i | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 1321 gggagtctgaatcaaatgccaaagtagctgatgtattggacgttctaaatgaggtagatg 1380 



.Query: 1381 
Sbjct: 1381 



aatattctggttcttcagagaaaatagacttactggccagtgatcctcatgaggctttaa 
I I I ! t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
aatattctggttcttcagagaaaatagacttactggccagtgatcctcatgaggctttaa 



1440 
1440 



Query: 1441 tatgtaaaagtgaaagagttcactccaaatcagtagagagtaatattgaagacaaaatat 1500 

I I I I I I I i it t I I I I I I I I I I I I I I i I I I I f I I I I I I I I M I I ! I I II I I ! I i I I i i I I I 
Sbjct: 1441 tatgtaaaagtgaaagagttcactccaaatcagtagagagtaatattgaagacaaaatat 1500 

"Query: 1501 ttgggaaaacctatcggaagaaggcaagcctccccaacttaagccatgtaactgaaaatc 1560 

I I II I I I I l-l I I I I I I I I I I I I I I I I I It I I M 1 I I I ! I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 
Sbjct: 1501 ttgggaaaacctatcggaagaaggcaagcctccccaacttaagccatgtaactgaaaatc 1560 

Query: 1561 taattataggagcatttgttactgagccacagataatacaagagcgtcccctcacaaata 1620 

I I hi I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
Sbjct: 1561 taattataggagcatttgttactgagccacagataatacaagagcgtcccctcacaaata 1620 

Query: 1621 aattaaagcgtaaaaggagacctacatcaggccttcatcctgaggattttatcaagaaag 1680 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I II I I I I I I I I I I I I I I I I t I 1 I I 1 I I I I II I II I 
Sbjct: 1621 aattaaagcgtaaaaggagacctacatcaggccttcatcctgaggattttatcaagaaag 1680 

Query: 1681 cagatttggcagttcaaaagactcctgaaatgataaatcagggaactaaccaaacggagc 1740 

. I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1681 cagatttggcagttcaaaagactcctgaaatgataaatcagggaactaaccaaacggagc 1740 

Query: 1741 agaatggtcaagtgatgaatattactaatagtggtcatgagaataaaacaaaaggtgatt 1800 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I 
Sbjct: 1741 agaatggtcaagtgatgaatattactaatagtggtcatgagaataaaacaaaaggtgatt 1800 

Query: 1801 ctattcagaatgagaaaaatcctaacccaatagaatcactcgaaaaagaatctgctttca 1860 

I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1801 ctattcagaatgagaaaaatcctaacccaatagaatcactcgaaaaagaatctgctttca 1860 

Query: 1861 aaacgaaagctgaacctataagcagcagtataagcaatatggaactcgaattaaatatcc 1920 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1861 aaacgaaagctgaacctataagcagcagtataagcaatatggaactcgaattaaatatcc 1920 

Query: 1921 acaattcaaaagcacctaaaaagaataggctgaggaggaagtcttctaccaggcatattc 1980 

I M I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I 
Sbjct: 1921 acaattcaaaagcacctaaaaagaataggctgaggaggaagtcttctaccaggcatattc 1980 

Query: 1981 atgcgcttgaactagtagtcagtagaaatctaagcccacctaattgtactgaattgcaaa 2040 

I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I 
Sbjct: 1981 atgcgcttgaactagtagtcagtagaaatctaagcccacctaattgtactgaattgcaaa 2040 

Query: 2041 ttgatagttgttctagcagtgaagagataaagnnnnnnnngtacaaccaaatgccagtca 2100 

I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

Sbjct: 2041 ttgatagttgttctagcagtgaagagataaagaaaaaaaagtacaaccaaatgccagtca 2100 

Query: 2101 ggcacagcagaaacctacaactcatggaaggtaaagaacctgcaactggagccaagaaga 2160 

I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I 1 i t I I I I I I I 
Sbjct: 2101 ggcacagcagaaacctacaactcatggaaggtaaagaacctgcaactggagccaagaaga 2160 

Query: 2161 gtaacaagccaaatgaacagacaagtaaaagacatgacagtgatactttcccagagctga 2220 

I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2161 gtaacaagccaaatgaacagacaagtaaaagacatgacagcgatactttcccagagctga 2220 

Query: 2221 agttaacaaatgcacctggttcttttactaagtgttcaaataccagtgaacttaaagaat 2280 

I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2221 agttaacaaatgcacctggttcttttactaagtgttcaaataccagtgaacttaaagaat 2280 

Query: 2281 ttgtcaatcctagccttccaagagaagaaaaagaagagaaactagaaacagttaaagtgt 2340 

I I I M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I M || | | || t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Ml I 
Sbjct: 2281 ttgtcaatcctagccttccaagagaagaaaaagaagagaaactagaaacagttaaagtgt 2340 



Query: 2341 ctaataatgctgaagaccccaaagatctcatgttaagtggagaaagggttttgcaaactg 
I I I I I I I I I I I ! I I III I I I I I I I M I M I I I I I ! I I I I ! I I I M I 1 I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 2341 ctaataatgctgaagaccccaaagatctcatgttaagtggagaaagggttttgcaaactg 



Query: 2401 aaagatctgtagagagtagcagtatttcactggtacctggtactgattatggcactcagg 2460 

I I ! I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2401 aaagatctgtagagagtagcagtatttcattggtacctggtactgattatggcactcagg 2460 



Query: 2461 aaagtatctcgttactggaagttagcactctagggaaggcaaaaacagaaccaaataaat 2520 

I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2461 aaagtatctcgttactggaagttagcactctagggaaggcaaaaacagaaccaaataaat 2520 



Query: 2521 gtgtgagtcagtgtgcagcatttgaaaaccccaagggactaattcatggttgttccaaag 2580 

I 1 I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2521 gtgtgagtcagtgtgcagcatttgaaaaccccaagggactaattcatggttgttccaaag 2580 



Query: 2581 ataatagaaatgacacagaaggctttaagtatccattgggacatgaagttaaccacagtc 2640 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2581 ataatagaaatgacacagaaggctttaagtatccattgggacatgaagttaaccacagtc 2640 



Query: 2641 gggaaacaagcatagaaatggaagaaagtgaacttgatgctcagtatttgcagaatacat 2700 

I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2641 gggaaacaagcatagaaatggaagaaagtgaacttgatgctcagtatttgcagaatacat 2700 



Query: 2701 tcaaggtttcaaagcgccagtcatttgctctgttttcaaatccaggaaatgcagaagagg 2760 

I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2701 tcaaggtttcaaagcgccagtcatttgctctgttttcaaatccaggaaatgcagaagagg 2760 



Query: 2761 aatgtgcaacattctctgcccactctgggtccttaaagaaacaaagtccaaaagtcactt 2820 

i I I M I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I M I I I I I II I 
Sbjct: 2761 aatgtgcaacattctctgcccactctgggtccttaaagaaacaaagtccaaaagtcactt 2820 



Query: 2821 ttgaatgtgaacaaaaggaagaaaatcaaggaaagaatgagtctaatatcaagcctgtac 2880 

I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I i I I I M I 1 I | | | | | | | | | | M | | | | | | I | || | | | | 
Sbjct: 2821 ttgaatgtgaacaaaaggaagaaaatcaaggaaagaatgagtctaatatcaagcctgtac 2880 



Query: 2881 agacagttaatatcactgcaggctttcctgtggttggtcagaaagataagccagttgata 2940 

I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I II I I f I I I I I I I I M I I I I I 
Sbjct: 2881 agacagttaatat.cactgcaggctttcctgtggttggtcagaaagataagccagttgata 2940 



Query: 2941 atgccaaatgtagtatcaaaggaggctctaggttttgtctatcatctcagttcagaggca 3000 

I I I M I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I M I I I I I I I I I 
Sbjct: 2941 atgccaaatgtagtatcaaaggaggctctaggttttgtctatcatctcagttcagaggca 3000 



Query: 3001 acgaaactggactcattactccaaataaacatggacttttacaaaacccatatcgtatac 3060 

I I I I I I M M I I I I I I I I I M I M I I I I I I M | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | f | | | | | | 
Sbjct: 3001 acgaaactggactcattactccaaataaacatggacttttacaaaacccatatcgtatac 3060 



Query: 3061 caccactttttcccatcaagtcatttgttaaaactaaatgtaagaaaaatctgctagagg 3120 

M I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | I | | | | M II I I I I II I I I I I I I 
Sbjct: 3061 caccactttttcccatcaagtcatttgttaaaactaaatgtaagaaaaatctgctagagg 3120 



Query: 3121 aaaactttgaggaacattcaatgtcacctgaaagagaaatgggaaatgagaacattccaa 3180 

I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I | | || 
Sbjct: 3121 aaaactttgaggaacattcaatgtcacctgaaagagaaatgggaaatgagaacattccaa 3180 



Query: 3181 gtacagtgagcacaattagccgtaataacattagagaaaatgtttttaaaggagccagct 3240 

I I I I M I I I I I ! I I I M I I I I i I I I I I I I I I I I I I I | | | | I | | | | | | | | | | | | M I I I I 
Sbjct: 3181 gtacagtgagcacaattagccgtaataacattagagaaaatgtttttaaagaagccagct 3240 



2400 
2400 



Query: 



3241 



caagcaatattaatgaagtaggttccagtactaatgaagtgggctccagtattaatgaaa 
I I I I I M I II I I | | | | | || | | | | III | | | | | | | | | | J | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 



3300 



Sbjct: 3241 caagcaatattaatgaagtagg^Ecagtactaatgaagtgggctccagtattaatgaaa 3 

- 

Query: 3301 taggttccagtgatgaaaacattcaagcagaactaggtagaaacagagggccaaaattga 3360 

I I I I I I f I II I I I t I I I I I M I I I I I f I I i I ! I I I I I t I I I I i i I I I I i I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3301 taggttccagtgatgaaaacattcaagcagaactaggtagaaacagagggccaaaattga 3360 

Query: 3361 atgctatgcttagattaggggttttgcaacctgaggtctataaacaaagtcttcctggaa 3420 

I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3361 atgctatgcttagattaggggttttgcaacctgaggtctataaacaaagtcttcctggaa 3420 

Query: 3421 gtaattgtaagcatcctgaaataaaaaagcaagaatatgaagaagtagttcagactgtta 3480 

I I I I t I I I I I I t 1 I I i I I I I M I t II I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I t I I I II I 
Sbjct: 3421 gtaattgtaagcatcctgaaataaaaaagcaagaatatgaagaagtagttcagactgtta 3480 

Query: 3481 atacagatttctctccatatctgatttcagataacttagaacagcctatgggaagtagtc 3540 

M I I I I I I I I I I I I I I II I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
Sbjct: 3481 atacagatttctctccatatctgatttcagataacttagaacagcctatgggaagtagtc 3540 

Query: 3541 atgcatctcaggtttgttctgagacacctgatgacctgttagatgatggtgaaataaagg 3600 

M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I M I I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I 
Sbjct: 3541 atgcatctcaggtttgttctgagacacctgatgacctgttagatgatggtgaaataaagg 3600 

Query: 3601 aagatactagttttgctgaaaatgacattaaggaaagttctgctgtttttagcaaaagcg 3660 

II I I I I I I I I I I I I I I I I II I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3601 aagatactagttttgctgaaaatgacattaaggaaagttctgctgtttttagcaaaagcg 3660 

Query: 3661 tccagagaggagagcttagcaggagtcctagccctttcacccatacacatttggctcagg 3720 

I I I I I I I I I I II I I II II I I I II ! I II I M I I II I I I I I IS I I I I I I I I II I I I I I I I I 
Sbjct: 3661 tccagaaaggagagcttagcaggagtcctagccctttcacccatacacatttggctcagg 3720 

Query: 3721 gttaccgaagaggggccaagaaattagagtcctcagaagagaacttatctagtgaggatg 3780 

I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I i I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct: 3721 gttaccgaagaggggccaagaaattagagtcctcagaagagaacttatctagtgaggatg 3780 

Query: 3781 aagagcttccctgcttccaacacttgttatttggtaaagtaaacaatataccttctcagt 3840 

1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I 
Sbjct: 3781 aagagcttccctgcttccaacacttgttatttggtaaagtaaacaatataccttctcagt 3840 

Query: 3841 ctactaggcatagcaccgttgctaccgagtgtctgtctaagaacacagaggagaatttat 3900 

I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I 
Sbjct: 3841 ctactaggcatagcaccgttgctaccgagtgtctgtctaagaacacagaggagaatttat 3900 

Query: 3901 tatcattgaagaatagcttaaatgactgcagtaaccaggtaatattggcaaaggcatctc 3960 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 
Sbjct: 3901 tatcattgaagaatagcttaaatgactgcagtaaccaggtaatattggcaaaggcatctc 3960 

Query: 3961 aggaacatcaccttagtgaggaaacaaaatgttctgctagcttgttttcttcacagtgca 4020 

I M I I I I I I I I I I I M I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I If II I I I I I II I 
Sbjct: 3961 aggaacatcaccttagtgaggaaacaaaatgttctgctagcttgttttcttcacagtgca 4020 

Query: 4021 gtgaattggaagacttgactgcaaatacaaacacccaggatcctttcttgattggttctt 4080 

I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I M I I I 
Sbjct: 4021 gtgaattggaagacttgactgcaaatacaaacacccaggatcctttcttgattggttctt 4080 

Query: 4081 ccaaacaaatgaggcatcagtctgaaagccagggagttggtctgagtgacaaggaattgg 4140 

I I M I I 1 I I I I I I I I I I I I II I I I I 1 I I | | | | | | I I I | I | | I | | | | | | | | | | h| | j l.l | | 
Sbjct: 4081 ccaaacaaatgaggcatcagtctgaaagccagggagttggtctgagtgacaaggaattgg 4140 



Query: 4141 tttcagatgatgaagaaagaggaacgggcttggaagaaaataatcaagaagagcaaagca 4200 

I M 1 I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | I I I I | | | | | | | | | | | M I I I I I I II I I 
Sbjct: 4141 tttcagatgatgaagaaagaggaacgggcttggaagaaaataatcaagaagagcaaagca 4200 



Query: 4201 tggattcaaacttaggtgaagcagcatctgggtgtgagagtgaaacaagcgtctctgaag 4260 



1 1 ! 1 1 i I i 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 \ 

^ Sbjct: 4201 tggattcaaacttaggtgaagcagcatctgggtgtgagagtgaaacaagcgtctctgaag 42 



Query: 4261 actgctcagggctatcctctcagagtgacattttaaccactcagcagagggataccatgc 4320 

I I I I I I f I II I i I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I M I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 4261 actgctcagggctatcctctcagagtgacattttaaccactcagcagagggataccatgc 4320 

Query: 4321 aacataacctgataaagctccagcaggaaatggctgaactagaagctgtgttagaacagc 4380 

I M I I I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 4321 aacataacctgataaagctccagcaggaaatggctgaactagaagctgtgttagaacagc 4380 

Query: 4381 atgggagccagccttctaacagctacccttccatcataagtgactcctctgcccttgagg 4440 

I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I 
Sbjct: 4381 atgggagccagccttctaacagctacccttccatcataagtgactcttctgcccttgagg 4440 

Query: 4441 acctgcgaaatccagaacaaagcacatcagaaaaagcagtattaacttcacagaaaagta 4500 

I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 
Sbjct: 4441 acctgcgaaatccagaacaaagcacatcagaaaaagcagtattaacttcacagaaaagta 4500 



Query: 4501 gtgaataccctataagccagaatccagaaggcctttctgctgacaagtttgaggtgtctg 4560 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 4501 gtgaataccctataagccagaatccagaaggcctttctgctgacaagtttgaggtgtctg 4560 



Query: 4561 cagatagttctaccagtaaaaataaagaaccaggagtggaaaggtcatccccttctaaat 4620 

II I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 4561 cagatagttctaccagtaaaaataaagaaccaggagtggaaaggtcatccccttctaaat 4620 



Query: 4621 gcccatcattagatgataggtggtacatgcacagttgctctgggagtcttcagaatagaa 4680 

I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 4 621 gcccatcattagatgataggtggtacatgcacagttgctctgggagtcttcagaatagaa 4680 



Query: 4681 actacccatctcaagaggagctcattaaggttgttgatgtggaggagcaacagctggaag 4740 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I II I I I I I I I I I I 
Sbjct: 4681 actacccatctcaagaggagctcattaaggttgttgatgtggaggagcaacagctggaag 4740 



Query: 4741 agtctgggccacacgatttgacggaaacatcttacttgccaaggcaagatctagagggaa 4800 

I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I If I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 4741 agtctgggccacacgatttgacggaaacatcttacttgccaaggcaagatctagagggaa 4800 

Query: 4801 ccccttacctggaatctggaatcagcctcttctctgatgaccctgaatctgatccttctg 4860 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 4801 ccccttacctggaatctggaatcagcctcttctctgatgaccctgaatctgatccttctg 4860 



Query: 4861 aagacagagccccagagtcagctcgtgttggcaacataccatcttcaacctctgcattga 4920 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II 
Sbjct: 4861 aagacagagccccagagtcagctcgtgttggcaacataccatcttcaacctctgcattga 4920 

Query: 4921 aagttccccaattgaaagttgcagaatctgcccagggtccagctgctgctcatactactg 4980 

I I I I I I I I I I I! I I I I I I I M I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 4921 aagttccccaattgaaagttgcagaatctgcccagagtccagctgctgctcatactactg 4980 



Query: 4981 atactgctgggtataatgcaatggaagaaagtgtgagcagggagaagccagaattgacag 5040 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 4981 atactgctgggtataatgcaatggaagaaagtgtgagcagggagaagccagaattgacag 5040 



Query: 5041 cttcaacagaaagggtcaacaaaagaatgtccatggtggtgtctggcctgaccccagaag 5100 

I II I I I I I I I II II I M'l I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I M I I 
Sbjct: 5041 cttcaacagaaagggtcaacaaaagaatgtccatggtggtgtctggcctgaccccagaag 5100 



Query: 5101 aatttatgctcgtgtacaagtttgccagaaaacaccacatcactttaactaatctaatta 5160 

I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 5101 aatttatgctcgtgtacaagtttgccagaaaacaccacatcactttaactaatctaatta 5160 



Query: 5161 ctgaagagactactcatgttg gaaaacagatgctgagtttgtgtgtgaacggacac 
I I I ! I I 1 I I I I I I I I M I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I t I I I M I 
"Sbjct : 5161 ctgaagagactactcatgttgttatgaaaacagatgctgagtttgtgtgtgaacggacac 



5220 



Query: 5221 tgaaatattttctaggaattgcgggaggaaaatgggtagttagctatttctgggtgaccc 5280 

• I I I 1 M I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 
Sbjct: 5221 tgaaatattttctaggaattgcgggaggaaaatgggtagttagctatttctgggtgaccc 5280 

Query: 5281 agtctattaaagaaagaaaaatgctgaatgagcatgattttgaagtcagaggagatgtgg 5340 

I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 5281 agtctattaaagaaagaaaaatgctgaatgagcatgattttgaagtcagaggagatgtgg 5340 

Query: 5341 tcaatggaagaaaccaccaaggtccaaagcgagcaagagaatcccaggacagaaagatct 5400 

I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I II I I I I II I I ! I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 5341 tcaatggaagaaaccaccaaggtccaaagcgagcaagagaatcccaggacagaaagatct 5400 

Query: 5401 tcagggggctagaaatctgttgctatgggcccttcaccaacatgcccacagatcaactgg 5460 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I ! 
Sbjct: 5401 tcagggggctagaaatctgttgctatgggcccttcaccaacatgcccacagatcaactgg 5460 

Query: 5461 aatggatggtacagctgtgtggtgcttctgtggtgaaggagctttcatcattcacccttg 5520 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I i I 
Sbjct: 5461 aatggatggtacagctgtgtggtgcttctgtggtgaaggagctttcatcattcacccttg 5520 

Query: 5521 gcacaggtgtccacccaattgtggttgtgcagccagatgcctggacagaggacaatggct 5580 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I II I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 5521 gcacaggtgtccacccaattgtggttgtgcagccagatgcctggacagaggacaatggct 5580 

Query: 5581 tccatgcaattgggcagatgtgtgaggcacctgtggtgacccgagagtgggtgttggaca 5640 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I M I I I I I II I I I I I I 
Sbjct: 5581 tccatgcaattgggcagatgtgtgaggcacctgtggtgacccgagagtgggtgttggaca 5640 

Query: 5641 gtgtagcactctaccagtgccaggagctggacacctacctgataccccagatcccccaca 5700 

I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 5641 gtgtagcactctaccagtgccaggagctggacacctacctgataccccagatcccccaca 5700 



Query: 5701 gccactactga 5711 

I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 5701 gccactactga 5711 



CPU time: 



0.17 user sees. 



0.01 sys . sees 



0.18 total sees. 



Lambda K H 

1.33 0.621 1.12 

Gapped 

Lambda K H 

1.33 0.621 1.12 



Matrix: blastn matrix :1 -2 

Gap Penalties: Existence: 5, Extension: 2 

Number of Hits to DB: 21 

Number of Sequences: 0 

Number of extensions: 21 

Number of successful extensions: 7 

Number of sequences better than 10.0: 1 . 

Number of HSP's better than 10.0 without gapping: 1 

Number of HSP's successfully gapped in prelim test: 0 

Number of HSP's that attempted gapping in prelim test: 0 

Number of HSP's gapped (non-prelim) : 1 

length of query: 5711 

length of database: 8,462,007,751 

effective HSP length: 27 

effective length of query: 5684 

effective length of database: 8,462,007,724 

effective search space: 48098051903216 

effective search space used: 48098051903216 



A: 0 

XI: 6 {11.5 bits) 
*X2: 26 (50.0 bits) 
SI: 12 (23.8 bits) 
S2: 22 (43.0 bits) 





Search 



Nucleotide 



for 



Limits 



default 



atcg&atcccok^ 

$ AT AT AC AC AC Awp^li 
;TTCGCmCGTQ3£6| 



'ATATACC TCGATC6 A! CI 



Structure PMC Taxonomy OMIM 



Show: 




History Clipboard 



Details 



□ 1: AR007333: Sequence 1 from p...[gi:3966817] 



LOCUS 

DEFINITION 

ACCESSION 

VERSION 

KEYWORDS 

SOURCE 

ORGANISM 

REFERENCE 
AUTHORS 

TITLE 
JOURNAL 
FEATURES 

source 



AR007333 
Sequence 
AR007333 
AR007333, 

Unknown . 
Unknown . 
Unclassi 
1 (base 
Murphy, P 
Schelter 
Coding s 
Patent : 



5711 bp DNA 
1 from patent US 5750400. 

1 GI:3966817 



linear 



PAT 04-DEC-1998 



BASE COUNT 1953 
ORIGIN 

1 agctcgctga 

61 cctgcgctca 

121 tggatttatc 

181 tcttagagtg 

241 acatattttg 

301 gtcctttatg 

361 aacttgttga 

421 atgcaaacag 

481 aagtttctat 

541 aacccgaaaa 

601 ctgtgagaac 

661 aattgggatc 

721 atcaagaatt 

781 caaaaaaggc 

841 ccagtaataa 

901 atcagggtag 

' 961 gctcattaca 

1021 aggctgaatt 

1081 gggctggaag 

1141 atctgaatgc 

1201 cagagaatcc 

1261 aagttaatga 

1321 gggagtctga 

1381 aatattctgg 

1441 tatgtaaaag 

1501 ttgggaaaac 

1561 taattatagg 

1621 aattaaagcg 

1681 cagatttggc 

1741 agaatggtca 

1801 ctattcagaa 

1861 aaacgaaagc 

1921 acaattcaaa 

1981 atgcgcttga 

2041 ttgatagttg 

2101 ggcacagcag 

2161 gtaacaagcc 

2221 agttaacaaa 

2281 ttgtcaatcc 

2341 ctaataatgc 

2401 aaagatctgt 

2461 aaagtatctc 

2521 gtgtgagtca 

2581 ataatagaaa 

2 641 gggaaacaag 

2701 tcaaggtttc 



fied. 

s 1 to 5711) 

.D., Allen, A. C, Alvares,C.P. , Critz,B.S., Olson, S.J. , 
,D.B. and Zeng,B. 
equences of the human BRCAl gene 
US 5750400-A 1 12-MAY-1998 ; 
Location/Qualifiers 
1. .5711 

/organism=" unknown" 
a 1099 c 1277 g 1382 t 



gacttcctgg 
ggaggccttc 
tgctcttcgc 
tcccatctgt 
caaattttgc 
taagaatgat 
agagctattg 
ctataatttt 
catccaaagt 
tccttccttg 
tctgaggaca 
tgattcttct 
gttacaaatc* 
tgcttgtgaa 
tgatttgaac 
ttctgtttca 
gcatgagaac 
ctgtaataaa 
taaggaaaca 
tgatcccctg 
tagagatact 
gtggttttcc 
atcaaatgcc 
ttcttcagag 
tgaaagagtt 
ctatcggaag 
agcatttgtt 
taaaaggaga 
agttcaaaag 
agtgatgaat 
tgagaaaaat 
tgaacctata 
agcacctaaa 
actagtagtc 
ttctagcagt 
aaacctacaa 
aaatgaacag 
tgcacctggt 
tagccttcca 
tgaagacccc 
agagagtagc 
gttactggaa 
gtgtgcagca 
tgacacagaa 
catagaaatg 
aaagcgccag 



accccgcacc 
accctctgct 
gttgaagaag 
ctggagttga 
atgctgaaac 
ataaccaaaa 
aaaatcattt 
gcaaaaaagg 
atgggctaca 
caggaaacca 
aagcagcgga 
gaagataccg 
acccctcaag 
ttttctgaga 
accactgaga 
aacttgcatg 
agcagtttat 
agcaaacagc 
tgtaatgata 
tgtgagagaa 
gaagatgttc 
agaagtgatg 
aaagtagctg 
aaaatagact 
cactccaaat 
aaggcaagcc 
actgagccac 
cctacatcag 
actcctgaaa 
attactaata 
cctaacccaa 
agcagcagta 
aagaataggc 
agtagaaatc 
gaagagataa 
ctcatggaag 
acaagtaaaa 
tcttttacta 
agagaagaaa 
aaagatctca 
agtatttcac 
gttagcactc 
tttgaaaacc 
ggctttaagt 
gaagaaagtg 
tcatttgctc 



aggctgtggg 
ctgggtaaag 
tacaaaatgt 
tcaaggaacc 
ttctcaacca 
ggagcctaca 
gtgcttttca 
aaaataactc 
gaaaccgtgc 
gtctcagtgt 
tacaacctca 
ttaataaggc 
gaaccaggga 
cggatgtaac 
agcgtgcagc 
tggagccatg 
tactcactaa 
ctggcttagc 
ggcggactcc 
aagaatggaa 
cttggataac 
aactgttagg 
atgtattgga 
tactggccag 
cagtagagag 
tccccaactt 
agataataca 
gccttcatcc 
tgataaatca 
gtggtcatga 
tagaatcact 
taagcaatat 
tgaggaggaa 
taagcccacc 
agaaaaaaaa 
gtaaagaacc 
gacatgacag 
agtgttcaaa 
aagaagagaa 
tgttaagtgg 
tggtacctgg 
tagggaaggc 
ccaagggact 
atccattggg 
aacttgatgc 
tgttttcaaa 



gtttctcaga 
ttcattggaa 
cattaatgct 
tgtctccaca 
gaagaaaggg 
agaaagtacg 
gcttgacaca 
tcctgaacat 
caaaagactt 
ccaactctct 
aaagacgtct 
aacttattgc 
tgaaatcagt 
aaatactgaa 
tgagaggcat 
tggcacaaat 
agacagaatg 
aaggagccaa 
cagcacagaa 
taagcagaaa 
actaaatagc 
ttctgatgac 
cgttctaaat 
tgatcctcat 
taatattgaa 
aagccatgta 
agagcgtccc 
tgaggatttt 
gggaactaac 
gaataaaaca 
cgaaaaagaa 
ggaactcgaa 
gtcttctacc 
taattgtact 
gtacaaccaa 
tgcaactgga 
tgatactttc 
taccagtgaa 
actagaaaca 
agaaagggtt 
tactgattat 
aaaaacagaa 
aattcatggt 
acatgaagtt 
tcagtatttg 
tccaggaaat 



taactgggcc 
cagaaagaaa 
atgcagaaaa 
aagtgtgacc 
ccttcacagt 
agatttagtc 
ggtttggagt 
ctaaaagatg 
ctacagagtg 
aaccttggaa 
gtctacattg 
agtgtgggag 
ttggattctg 
catcatcaac 
ccagaaaagt 
actcatgcca 
aatgtagaaa 
cataacagat 
aaaaaggtag 
ctgccatgct 
agcattcaga 
tcacatgatg 
gaggtagatg 
gaggctttaa 
gacaaaatat 
actgaaaatc 
ctcacaaata 
atcaagaaag 
caaacggagc 
aaaggtgatt 
tctgctttca 
ttaaatatcc 
aggcatattc 
gaattgcaaa 
atgccagtca 
gccaagaaga 
ccagagctga 
cttaaagaat 
gttaaagtgt 
ttgcaaactg 
ggcactcagg 
ccaaataaat 
tgttccaaag 
aaccacagtc 
cagaatacat 
gcagaagagg 
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□ 1: AR007334. Sequence 3 from p...[gi:3966818] 
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KEYWORDS 

SOURCE 
^ ORGANISM 

REFERENCE 
AUTHORS 

TITLE 
JOURNAL 
FEATURES 

source 



AR007334 
Sequence 
AR007334 
AR007334 . 



5711 bp 
3 from patent US 5750400. 

1 GI:3966818 



DNA 



linear PAT 04-DEC-1998 



Unknown. 
Unknown. 
Unclassified . 
1 (bases 1 to 5711) 
Murphy, P. D., Allen, A. C . , Alvares,C.P 
Schelter, D.B. and Zeng,B. 
Coding sequences of the human BRCA1 gene 
Patent: US 5750400-A 3 12-MAY-1998; 

Location/Qualifiers 

1. .5711 

/organism=" unknown" 
1956 a 1098 c 1274 g 



Critz,B.S., Olson, S.J. 



1383 t 



BASE COUNT 
ORIGIN 

lagctcgctga gacttcctgg accccgcacc aggctgtggg gtttctcaga taactgggcc 

61 cctgcgctca ggaggccttc accctctgct ctgggtaaag ttcattggaa cagaaagaaa 

121 tggatttatc tgctcttcgc gttgaagaag tacaaaatgt cattaatgct atgcagaaaa 

181 tcttagagtg tcccatctgt ctggagttga tcaaggaacc tgtctccaca aagtgtgacc 

241 acatattttg caaattttgc atgctgaaac ttctcaacca gaagaaaggg ccttcacagt 

301 gtcctttatg taagaatgat ataaccaaaa ggagcctaca agaaagtacg agatttagtc 

361 aacttgttga agagctattg aaaatcattt gtgcttttca gcttgacaca ggtttggagt 

421 atgcaaacag ctataatttt gcaaaaaagg aaaataactc tcctgaacat ctaaaagatg 

481 aagtttctat catccaaagt atgggctaca gaaaccgtgc caaaagactt ctacagagtg 

541 aacccgaaaa tccttccttg caggaaacca gtctcagtgt ccaactctct aaccttggaa 

.601 ctgtgagaac tctgaggaca aagcagcgga tacaacctca aaagacgtct gtctacattg 

661 aattgggatc tgattcttct gaagataccg ttaataaggc aacttattgc agtgtgggag 

721 atcaagaatt gttacaaatc acccctcaag gaaccaggga tgaaatcagt ttggattctg 

781 caaaaaaggc tgcttgtgaa ttttctgaga cggatgtaac aaatactgaa catcatcaac 

841 ccagtaataa tgatttgaac accactgaga agcgtgcagc tgagaggcat ccagaaaagt 

901 atcagggtag ttctgtttca aacttgcatg tggagccatg tggcacaaat actcatgcca 

961 gctcattaca gcatgagaac agcagtttat tactcactaa agacagaatg aatgtagaaa 

1021 aggctgaatt ctgtaataaa agcaaacagc ctggcttagc aaggagccaa cataacagat 

1081 gggctggaag taaggaaaca tgtaatgata ggcggactcc cagcacagaa aaaaaggtag 

1141 atctgaatgc tgatcccctg tgtgagagaa aagaatggaa taagcagaaa ctgccatgct 

1201 cagagaatcc tagagatact gaagatgttc cttggataac actaaatagc agcattcaga 

1261 aagttaatga gtggttttcc agaagtgatg aactgttagg ttctgatgac tcacatgatg 

1321 gggagtctga atcaaatgcc aaagtagctg atgtattgga cgttctaaat gaggtagatg 

1381 aatattctgg ttcttcagag aaaatagact tactggccag tgatcctcat gaggctttaa 

1441 tatgtaaaag tgaaagagtt cactccaaat cagtagagag taatattgaa gacaaaatat 

1501 ttgggaaaac ctatcggaag aaggcaagcc tccccaactt aagccatgta actgaaaatc 

1561 taattatagg agcatttgtt actgagccac agataataca agagcgtccc ctcacaaata 

1621 aattaaagcg taaaaggaga cctacatcag gccttcatcc tgaggatttt atcaagaaag 

1681 cagatttggc agttcaaaag actcctgaaa tgataaatca gggaactaac caaacggagc 

1741 agaatggtca agtgatgaat attactaata gtggtcatga gaataaaaca aaaggtgatt 

1801 ctattcagaa tgagaaaaat cctaacccaa tagaatcact cgaaaaagaa tctgctttca 

1861 aaacgaaagc tgaacctata agcagcagta taagcaatat ggaactcgaa -ttaaatatcc 

1921 acaattcaaa agcacctaaa aagaataggc tgaggaggaa gtcttctacc aggcatattc 

1981 atgcgcttga actagtagtc agtagaaatc taagcccacc taattgtact gaattgcaaa 

2041 ttgatagttg ttctagcagt gaagagataa agaaaaaaaa gtacaaccaa atgccagtca 

2101 ggcacagcag aaacctacaa ctcatggaag gtaaagaacc tgcaactgga gccaagaaga 

2161 gtaacaagcc aaatgaacag acaagtaaaa gacatgacag cgatactttc ccagagctga 

2221 agttaacaaa tgcacctggt tcttttacta agtgttcaaa taccagtgaa cttaaagaat 

2281 ttgtcaatcc tagccttcca agagaagaaa aagaagagaa actagaaaca gttaaagtgt 

2341 ctaataatgc tgaagacccc aaagatctca tgttaagtgg agaaagggtt ttgcaaactg 

2401 aaagatctgt agagagtagc agtatttcat tggtacctgg tactgattat ggcactcagg 

24 61 aaagtatctc gttactggaa gttagcactc tagggaaggc aaaaacagaa ccaaataaat 

2521 gtgtgagtca gtgtgcagca tttgaaaacc ccaagggact aattcatggt tgttccaaag 

2581 ataatagaaa tgacacagaa ggctttaagt atccattggg acatgaagtt aaccacagtc 

2641 gggaaacaa'g catagaaatg gaagaaagtg aacttgatgc tcagtatttg cagaatacat 

2701 tcaaggtttc aaagcgccag tcatttgctc tgttttcaaa tccaggaaat gcagaagagg 



